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Teble Complete nucleotide sequence of the Insertion Sequence 1S1203V in a
Shiga Toxin gene of O157:H7

ATGAAGTGTATATTATTTAAATGGGTACTGTGCCTGTTACTGGGTTTTTCTTCGGTATCCTATTCCCGGGAGTTTACGATAGACTTTTCGACCCAAC
0157:H7(809) c A T
MKCIl1LFKWVLCLLLGFSSVSYSREFTIDFS STNAQ

AAAGTTATGTCTCTTCGTTAAATAGTATACGGACAGAGATATCGACCCCTCTTGAACATATATCTCAGGGGACCACATCGGTGTCTGTTATTAACCACACCCCACCGGGCAGTTA
A
Q SYyYvssSLNSIRTEISTPLEHISQGTTSVSVQINHT®PPGS

TTTTGCTGTGGATATACGAGGGCTTGATGTCTATCAGGCGCGTTTTGACCATCTTCGTCTGATTATTGAGCAAAATAATTTATATGTGGCCGGGTTCGTTAATACGGCAACAAATA
YFAV DI RGLDVYQARFDHLRLIITEQNNLYVAGFVNTATN

CTTTCTACCGTTTTTCAGATTTTACACATATATCAGTGCCCGGTGTGACAACGGTTTCCATGACAACGGACAGCAGTTATACCACTCTGCAACGTGTCGCAGCGCTGGAACGTTCC
TFYRFSDFTHISVPGVTTVSMTTDSSYTTLAQRVYAALTETRS

GGAATGCAAATCAGTCGTCACTCACTGGTTTCATCATATCTGGCGTTAATGGAGTTCAGTGGTAATACAATGACCAGAGATGCATCCAGAGCAGTTCTGCGTTTTGTCACTGTCAC
GMQI SRHSLVSSYLALMEFSGNTMTRDASRAVLRFVTVT

AGCAGAAGCCTTACGCTTCAGGCAGATACAGAGAGAATTTCGTCAGGCACTGTCTGAAACTGCTCCTGTGTATACGATGACGCCGGGAGACGTGGACCTCACTCTGAACTGGGGGC
AEALRFRQIQREFRQALSETAPVYTMTPGDVDLTTLNWG

GAATCAGCAATGTGCTTCCGGAGTATCGGGGAGAGGATGGTGTCAGAGTGGGGAGAATATCCTTTAATAATATATCéGCGATACTGGG8ACTGTGGCCGTTATACTGAATTGCCAT
T
RI1'SNVLPEYRGEDGVRVYGRISFNNISAILGTVAVILNTCH

CATCAGGGGGCGCGTTCTGTTCGCGCCGTGAATGAAGAGAGTCAACCAGAATGTCAGATAACTGGCGACAGGCCTGTTATAAAAATAAACAATACATTATGGGAAAGTAATACAGC
T C
HQGARSVRAVNEESQPECQI TGDRPVIKINNTLWESNTA

GAATGTCAGATAACTGGCGACAGGCCgGTTATAAAAATAAACAATACATTATGGGAAAGTAATACAGCTGCAGCGTTTCTGAACAGAAAGTCACAGTTTTTATATACAACGGGTAA
ECQI TGDRPV I KINNTLWET SNTAAAFLNRKSOQFLYTTGHK

A
ATAAATGAAGAAGATGTTTATGGCGGTTTTATTTGCATTAGCTTCTGTTAATGCAATGGCGGCGGATTGTGCTAAAGGTAAAATTGAGTTTTCCAAGTATAATGAGGATGACACAT
C A T
*M K KMFMAVLFALASVYNAMAADTCAKSGI KTIEFSKYNENTDT

TEACAGTGAAGGTgGéCGGGAAAGAéTACTGGACCAGTCGCTGGAATCTGCAACCGTTACTGCAAAGTGCTCAGTTGACAGGAATGACTGTCACAATCAAATCCAGTACCTGTGAA
A A A
FTVKVAGKEYWTSRWNLQPLLQSAQLTGMTVTIKSSTTCE

TCAGGCTCCGGATTTGCTGAAGTGCAGTTTAATAATGACTGA
S GSGFAEVQFNNTD™>

A IS

Teble Insertion Sequence 151203V
tgaaccgecccgggtttcctggagagtgttttatctgtgaactcaggetgecagatcategtttcegatggaageataataagctitttctgcttctgccggaggagtatggee
cagccttceccageaatcgtegattgttataccagtccacccacgttagtgtggecagttccacttctgcacggtttttccagetcttacggtgtattaccteegctttgtaaagac
cattgatgctctcagecatcgegttgtcatacgagtcgectgtacteectgttgatgecagtaatccggcttcttttagtegcteegtataggecagtgacacatactgagage
ctttatcgetgtgatggatggtgecagacggacgacgggceccacaacgectgetecagegeatccageacgaatgtegtttccatagacgatgagaccecgecacceea
cgatgtatccggcasacacatcaatgatasacgccacatagacgaagecctgecatgtgctgacgtaagtaaaat cagccacccacagetggtcaggtegttctgecac
gaactgacggtttacgcggtcgectgeggcaacggctttceggetgatggtegtacggacctttttaccecggagaacaccggcaagtcccataaccgecatgagacgt
gccactgtacatctggecaccctgattecttecegtaacaactgacgccagactttacgcacaccgtacacctgatgattttcat cgtatacgegctgtatctetctcttcage
cagtcgtegtgetgegeacgggceactgegtttatceggatgatgtegetgttgetgacastggtaatacgttgacggggcaatatgeagttcgetgeataccggteegac
ceccgtactgctcacgcagcttatccagcagtggeatcattttttccagaggeggtcgaactcegecttcgcaaaataageggaagectggegaaggatatcgttactgeg
gcgcagttcacgattttcacgttccagctctttcagacgctgacgttcagegctggtgageccaccatcaccgececceggtatceecgetcatgetggegaacccagacac
gcagagtctceggegtacagcecaatctitggggcaatggaacasattgecgeccactgtgagtcatattcatectgactttccagaaccatacgaatcgeccgetgacgg
acttcgggggasaaacgagtatttttagtcatcctgtttacctctttctcagggagtttagtctccaggatttccggggeggttcaggeg
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