
2

RD-18S VeroE6 HEp-2 Caco-2
MDCK PCR

79 61.2

2 6

※

4 5 6 7 8 9 10 11 12 1 2 3 R V H C M

1 1 1 3 3

1 1 1 2 2 2 2 1

2 1 4 4 9 7 6 9 2

3 1 1 1 1 1 1

5 1 1 1 1 4 1 3 2 1

6 1 1 1 1

11 1 1 2 2 1 2 2

41 1 1 2 1 2 1 1

A/H1pdm09
1 1 6 2 10 10 4

A/H3 1 2 3 3 1

A6 1 1 2 2

A16 1 1 2 2 2

B1 1 1 1 1

B2 1 1 1

B3 1 3 3 7 7 3 6 5 3

B5 1 1 1 1

71 1 1 1 1

6 1 1 1

1 1 1

A 1 1 2 2

RS 4 3 3 5 3 1 2 2 23 3 3 23

4 4 7 9 6 12 9 8 9 5 6 79 25 20 28 16 13 45

R: RD-18S V: VeroE6 H: HEp-2 C: Caco-2 M:MDCK

SARS-CoV-2 2024

COVID-19

SARS-CoV-2

COVID-19

2023 5 8
10 114

3 2021 2 5 0205

4
PCR 

2021 12 SARS-CoV-2

NGS

2024 SARS-CoV-2

SARS-CoV-2
2024 2 19 2025 3

18 720

RNA RT-PCR Ct

545
Ct

RNA RT-PCR

NGS FASTQ

PathoGenS Pathogen Genomic data collection 
System Pango Lineage

Nextclade

3.13.2

97 448 Pango 

Lineage WHO

Variants under Monitoring VUMs
Variants of Interest VOIs

1

Pango 

Lineage
Pango Lineage Lineage

BA.2.86 7 JN.1

42 XDQ 20 KP.2 11
KP.3 257 KP.3.1.1 32 LB.1

2 XEC 49 LP.8.1 8

20

2
Lineage 3

2
JN.1 5 KP.3

9

XEC KP.3

1

BA.2.86 JN.1

JN.1
KP.2 KP.3 KP.3.1.1

LB.1 LP.8.1

KP.2

KP.3 KP.3.1.1

KP.3.1.1

LB.1

LP.8.1

XDQ

XEC
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2

2024 2025

2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 1 2 3

BA.2.86 1 6 7

JN.1 7 7 12 5 3 5 2 1 42

XDQ 3 4 5 5 3 20

KP.2 1 5 3 1 1 11

KP.3 1 23 50 99 52 15 9 3 3 2 257

KP.3.1.1 4 5 5 2 2 5 4 4 1 32

LB.1 1 1 2

XEC 1 1 4 7 13 16 7 49

LP.8.1 1 4 3 8

2 8 1 1 1 2 2 1 1 1 20

3 3 4 5 9 9 13 3 3 2 5 14 17 7 97

16 28 24 44 69 121 74 24 18 12 22 36 42 15 545

2024 2025

0%

10%

20%

30%

40%

50%

60%

70%

80%

90%

100%

2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 1 2 3

BA.2.86 JN.1 XDQ KP.2 KP.3 KP.3.1.1

LB.1 XEC LP.8.1 aaa

1
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2

2024 2025

2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 1 2 3

BA.2.86 1 6 7

JN.1 7 7 12 5 3 5 2 1 42

XDQ 3 4 5 5 3 20

KP.2 1 5 3 1 1 11

KP.3 1 23 50 99 52 15 9 3 3 2 257

KP.3.1.1 4 5 5 2 2 5 4 4 1 32

LB.1 1 1 2

XEC 1 1 4 7 13 16 7 49

LP.8.1 1 4 3 8

2 8 1 1 1 2 2 1 1 1 20

3 3 4 5 9 9 13 3 3 2 5 14 17 7 97

16 28 24 44 69 121 74 24 18 12 22 36 42 15 545

2024 2025
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2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 1 2 3

BA.2.86 JN.1 XDQ KP.2 KP.3 KP.3.1.1

LB.1 XEC LP.8.1 aaa

1

3 Lineage

BA.2.86 (7)

BA.2.86 (1) BA.2.86.1 (3) JN.15 (2) JN.19 (1)

JN.1 (42)

JN.1 (6) JN.1.1 (1) JN.1.1.3 (1) KR.1 (1) JN.1.4 (5) JN.1.4.5 (3) JN.1.7 (2)

JN.1.11.1 (2) KP.1.1.1 (2) MG.1 (1) KP.1.1.3 (4) LP.5 (1) LP.8.2 (1) JN.1.16 (2)

NS.1.1 (1) MT.1 (1) JN.1.28 (1) KU.2 (2) JN.1.32 (1) MV.1 (1) JN.1.51.1 (1)

MD.1.1 (1) JN.1.68 (1)

XDQ (20)

XDQ (6) XDQ.1 (14)

KP.2 (11)

KP.2.1 (2) KP.2.2 (1) KP.2.3 (3) KP.2.3.8 (1) KP.2.9 (3) KP.2.16 (1)

KP.3 (257)

KP.3 (7) KP.3.1 (9) KP.3.2.3 (1) KP.3.3 (136) KP.3.3.1 (9) KP.3.3.3 (78) ML.1 (7)

ML.2 (2) KP.3.3.7 (6) PB.1 (1) KP.3.4 (1)

KP.3.1.1 (32)

KP.3.1.1 (13) MC.1 (8) MC.1.2 (1) MC.10 (1) MC.10.1 (3) MC.10.1.2 (1) MC.11 (1)

MC.13 (1) MC.15 (1) MC.24 (2)

LB.1 (2)

LB.1 (1) LB.1.3.2 (1)

XEC (49)

XEC (19) XEC.1 (1) XEC.2 (9) XEC.2.3 (1) XEC.4 (8) XEC.4.1 (1) XEC.5 (2)

XEC.6 (2) XEC.8 (2) XEC.9 (2) XEC.20 (1) XEC.30 (1)

LP.8.1 (8)

LP.8.1 (3) LP.8.1.1 (1) NY.1 (1) LP.8.1.6 (1) LP.8.1.7 (2)

(20)

XBB (1) JD.1.1.8 (1) HK.3.2 (2) JG.3.2 (1) XDK (2) XDS (1) XDU (2)

XDV.1 (1) XDV.1.3 (1) XDV.1.7 (2) XDW (1) XDY (1) XEK (2) XEK.1 (1)

XEL.1 (1)

1) 0205 4

PCR
3 2 5

2) SARS-CoV-2

2023 49 72-79

2024
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